Phénologie automnale (aolutement) et tolérance au gel de différentes sources génétiques de
I’épinette blanche le long d’un gradient climatique
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Les changements climatiques affectent intensement la dynamique des écosystemes forestiers. Au Quebec, plusieurs essences forestieres migrent vers le nord a
cause de l'augmentation de la température. Certes, leur vitesse de migration est beaucoup plus lente comparé a la vitesse du changement du climat. Citant
entre autres, I'épinette blanche, qui est doté d'une grande diversite genetique et fournit un bois de tres haute qualité. Dans ce contexte, la migration assistee
représente une approche proactive permettant d'etablir les distances maximales de dispersion des semences via des modeles empiriques. Comprendre |'effet
génetique, environnement et leur interaction sur les traits fonctionnels (tolerance au gel, phénologie d'aodtement et metabolisme de sucres) de I'épinette
blanche permettrais de developper un nouveau modele de transfert de semences adapté aux conditions climatiques predites afin de minimiser les risques

d'échec des reboisements futures au Nord.

Comparer differentes sources genetiques a lI'echelle du Quebec, en termes de / \

phénologie d'aoutement, de tolerance au gel et de metabolisme de sucres tout en
considerant leur climat d'origine et leur climat actuel.

La phenologie d'aoltement de I'épinette blanche, sa tolerance au gel et la teneur
en sucres non structuraux varient significativement selon la source genetique, son
climat d’origine et le climat du site de plantation.

\Fi\gure 1: Localisation geographique des deux sites de plantation etudiés. /

5760 plants ont éte mis en terre (densite : 2000 plants/ha; 2,25 m x 2,25 m) et
repartis-en 3 blocs aleatoires complets. Chaque bloc comporte 7 parcelles

(chacune etant occupee par une des 7sources genetiques). Chaque parcelle
est constituée de 144 plants (12 x 12). Les deux lignes de bordures ont éte

exclues.

DJC5 : Nombre de degrés jours de croissance >= 5°C ; TAM : Tempeérature annuelle
moyenne ; PAT : Precipitations annuelles totales ; TMSC : Température moyenne de
la saison de croissance ; PTSC : Precipitations totales de la saison de croissance.

Reéesultats Attendus

1.Examiner les variations génétiques et la plasticité phenotypique des

Figure 2 :Schema representatif du dispositif experimental elementaire.
difféerentes phases phénologiques d’aoldtement.

O o , . , : 2.ldentifier les sources genétiques les plus plastiques et mieux adaptees au
Tableau 2 : Breve description de la methodologie adoptée. La procedure changement d'environnement.

d'echantillonnage a eté effectuee par source genetique/bloc/site.

3.Cartographier les liens entre source genetique, climat d'origine, climat actuel
et tolerance au gel.

4.Comparer la dynamique des sucres non-structuraux durant I'eco-dormance
des differentes sources genetiques/site.
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